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Master Il Biolnfo - Galaxy - Session Décembre 2016
Durée / Programme : 3 journées

Présentation des plateformes et des équipes
Initiation a l'interface Galaxy

Administration et wrappers Galaxy

Autres sessions Genotoul disponibles : http://bioinfo.genotoul.fr
Votre intervenante :

Sarah maman

Equipe Sigenae

Ingénieur d'études en bioinformatique


http://bioinfo.genotoul.fr/

bioinfo

Présentation des
plateformes et des
equipes
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GIS Genotoul

Créé en 2000

Plateforme Biolnfo Genotoul - Historique

bioinfo

PF Genotoul est I'une des 13 plateformes bioinformatiques IBISA.

Depuis 2008, Biolnfo Genotoul travaille en collaboration avec la plateforme génomique pour
traiter d'énormes volumes de données générés par la nouvelle génération de séquenceurs.

Les fichiers FASTQ produits sont mis a disposition des biologistes via NG6.

ngb6.toulouse.inra.fr
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User login

Enter your usemame and password here in

Keep up with NEWS

June 17 2013

order to log in on the website:

Login
Username:

Password:

November 27 2012
September 14 2012

sigenas
2000000 Septembrer 9 2012
August 7 2012
June 4 2012

Login

November 23 2011

August 2nd 2011

NG6 v2.0 is now available. This new version is based upon the jflow
workflow engine instead of ergatis. This version is comming with several
new features for runs administrators

NG6 is now only available in english.

New user management system. 3 rights levels: administrator (in charge
to run werkflows), manager (in charge to manage project access) and
member (browsing projects/runs/analyses).

Publication of NG6 in BMC Genomics.

NG6 is available in french and in english

Fix a bug in the generation of cigarline graphs produced by the
AlignmentStats analysis.

Since the 3rd of october 2011 the HiSeq guality encoding is in Sanger
format, no lenger in illumina format.

Mew functionalities are available to browse your projects/runs/analyses.
A hierarchical display is now available for analysis. For project
administrators new functicnalities are also available.
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Plateforme Biolnfo Genotoul - Services

Acces a de tres hautes performances de calcul : le cluster Genotoul.

SCIENCE & IMPACT

Nécessiter de créer un compte pour accéder a ce cluster de calcul.

Utilisation de comptes spécifiques de formation lors de cette semaine.

Si besoin:

- Pour les mini-projets : penser a demander une prolongation de compte.
- Pour les stages : ouvrir un compte avec votre adresse académique (pas de mail perso).

Un fois loggé, vous avez acces:

* Nombreuses banques de données biologiques

* Nombreux scripts et outils bioinformatiques.

* Accés a des sessions de formations
* Services publics :

toul L)
- toul
bioinfo
- hébergement de sites web
- Hébergement de machines virtuelles (VM).

- Expertises et support scientifique (biologie / bioinformatique).
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L'équipe de la plateforme Biolnfo Genotoul

The team

Christine Gaspin

DR MRA / Scientific animation

+33(0E6l2e 5282

christine.gaspin{atftoulouse.inra.fr

Celine Moirot

IE MRA S Development and data analvsis

+33 (0612857 24

celine.noirot atftoulouse.inrafr

Didier Laborie

IE MWRA S Swstem administratd

+33 (05612854 27

didierlabarie(atitoulouse.inrafr

Marie-Stéphane Trotard
IE MRA S Svstem administrator

+33 (0561285276

rmane-stephane. trotard] attou

|E Biostat - I}
Financement Genotoul pour PF Biostat PF Bioinfo
Gaelle Leforfattoulouse.inra.fr

Alexandre Heurteau

|IE Bioinfa/Biestat - Mars 2016 - Aaiit 2016
Financement GenEndurance

alexandre.heurteaufatitoulouse.inra.fr

Christophe Klopp
IR MRA S Technical animation

+33 (0)5 61 28 50 36

christophe.klopplatitoulouse. inra.fr

Claire Hoede

® MRA S Development and data analvsis

+32 (05612853205

claire hoede{atitoulouse.inra.fr

Jérdme Mariette

E HRA J Development and data analvsis

+33 (0B 6128 57 25

jerome.mariette{ atftoulouse.inra.fr

Frédéric Escudié
IE France Geénomique / Development and data analvsis
+33 (05 61 28 55 49

frederic.escudie{atftoulouse.inra.fr

Régis Ongaro
IE France Geénomique / Development and data analvsis
+32 (05 612857 45

Regis.Ongarof atftoulouse.inrafr
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SIGENAE : équipe de bioinformaticiens de I'INRA.

Service auprées des biologistes qui travaillent sur 6 espéces (animaux d'élevage)

Membres de 'équipe répartis sur 2 sites : Jouy en Josas et Toulouse.

Membres de 'équipe appartiennent a plusieurs départements dont GA, SA.

Systeme d'Information d'(Information System of) AGENAE.

.
WWW.SIgENae.org
Sig I register
~~~~~ d'Information des GENomes des Animaux d'Elevag 0
Search web site for ; i'i‘ advanced search

atde Chicken

e % =
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Aquaculture Animal Species RNA-Seq Contigs

Phylofish

Gigaten
i—— —_—
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Sigenae presentation
SIGENAE means Information System of AGENAE program The AGENAE program (Analysis of Breedlng Anlma]s’ Genome) is an Inra national program with the ambition to
elo rese: nal

arch \nthe domam ofb eding animal genomics - pig, chicken, trout, cattle, rabbit, sheep -. It associates with public ressarch organizations and internatio
pan =. For more informatio & the FAQ section.
Public News
WS in this list
More news »
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Le GIS Agenae

Historique
Les membres du GIS
Les instances

Les infrastructures

Le partenariat

européen

Le programme

Apis-GeNE I

E;ﬁ .. AgenAvi Qgroporc%;% alv
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Bandeau par défaut

A Accueil - Le GIS Agenae

| Le GIS Agenae

Groupement d'Intérét Scientifique Agenae - Analyse du GENome des Animaux d'Elevage

En bref

Rester en contact
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Map

First Name
Iariz
Philippe
Cédric:
Fatrice
Sarah
Christophe

Last Hame

Bernard
Eardou
Cabau
Dehaizs
Waman

Klopp

Localization
Jouy-en-Josas
Toulouse
Toulouse
Toulouse
Toulouse

Toulouse

Phone Humber
33134652577
33561285709
33561285460
335612857 08
33561285708
335612856036

Project Coordinator: Christophe Klopp

g2
108

Email Address

Maria.Bernard{at jouyinra.fr

Philippe.Bardoufat

ulouse.inra.fr

Cedric.Cabau(attoulouse.inra.fr

Patrice.Dehais(at
Sarah.Maman({at

Christophe.Klo

Toulouse

ulouse.inra.fr

ulouse.inra.fr

at

ulouse.inra.fr

INRA
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Sigenae : Data et tools

Documentation about ...

Havigation

= Tools

D

+ Data

+ Documentation

+ Publication

+ Contact
External Links

-9



Analyze Da Workflow

Shared Data

Visualization

Admin Help User

Welcome smaman, you are working in /Y I EREL

Tools

| Options + |

Your user name: smaman
Your file path : fwork/smaman/

1-UPLOAD YOUR DATA
Get Data

2 - FILES MANIPULATION

Text Manipulation

Filter and Sort

Join, Subtract and Group
Convert Formats

3 - SEQUENCES
MANIPULATION

EASTA manipulation

FASTOQ manipulation
SAM/BAM manipulation : Picard

{beta)

SAM/BAM manipulation : SAM
Tools

4 - MAPPING
BWA - Bowtie
5 - INDEL ET SNP

Indel Analysis
RMNA-Seq
GATK Tools (beta)

6 - SRNASEQ)

Analyse des miRNA
Annotations
Alignement sur reference

»

m

WELCOME ON SIGENAE GALAXY WORKBENCH

Galaxy is a workbench available for biclogists from
Sigenae Platform. Galaxy objectives are:

& Make bioinfo Linux tools accessible to biogists.
+ Hide the complexity of the infrastructure.

+ Allow creation, execution and sharing of workflows.

L3

m

History | Options + |
Q= B [
TP FastQC 54.0 Mb
8: FastQC_data 5.html ® §

: GM.fastgsanger @ [ %

5: hl.fastgsanger @ [ %]
4: FastQC_data ® 8
18.html
3: FASTQ Summary ® § 8 |©
Statistics on data 18
2: FASTQ Summary @® { %

Statistics on data 18

76 lines, 1 comments

format: tabular, database: ?

Info: 99115 fastg reads were

processed.

Based upon quality values and

sequence characters, the input

data is valid for: sanger

Input ASCII range: '#'(35) -
C'(67)

Input decimal range: 2 - 34

Epilog : job finished at ven mai
11 18:36:43 CEST 2012

EHOO A
foolumn count min max =um meaT
b 85115 2 a3 3154703 az2.2
= 85115 2 a4 J15€€52 31.8
a 85115 2 a4 31450€0 31.7
4 85115 2 a4 3120431 31._4
S 85115 2 a4 J05E075 31.2
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Merci pour votre écoute
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Remerciements

Fonds Européen
de Developpement Regional

OCCITANIE

Pyrénées-Méditerranée
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