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La communauté

● Nationale et internationale très active
● Liste de diffusion / Wiki / Twitter
● « Galaxy Tour de France »
● Groupe de travail Galaxy IFB

– Documentation collaborative

– Formations (mise en commun agenda)

– Architecture

– Intégration d'outils (ToolShed)

– http://www.ifb.galaxy.org



  

Une « Galaxy » parmi tant d'autres

● Serveur public
– https://main.g2.bx.psu.edu

– Quotas limité, petits jeux de données

– Impossible d'ajouter des banques, génomes ou outils

– Données non protégées

● L'instance locale Sigenae de Galaxy
– Maintenue par l'équipe Sigenae

– Intégration d'outils/scripts/génome etc.

● ...

https://main.g2.bx.psu.edu/


  

Une « Galaxy » parmi tant d'autres

● Chaque instance possède ses propres outils
● Le Toolshed permet de partager certains outils 

entre plusieurs instances



  

Avantages 

● Exécution sur le cluster sans passer par la ligne 
de commande

● Traitements parallèles
● Partage des résultats et des chaines de 

traitement
● Possibilité de demander l'ajout d'outils (

sigenae-support@liste.inra.fr)
● Pas d'utilisation du disque dur de votre PC

mailto:sigenae-support@liste.inra.fr


  

Limites

● Les limites et règles d'utilisation sont celles de 
genotoul

● Le quota est vite atteint !
● L'organisation des données doit être 

rigoureuse !



  

L'interface de Galaxy



  

Exercice n°1 : Prise en main de l'interface



  

● Boite a outils : liste des outils disponibles
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● Boite a outils : liste des outils disponibles
● Espace de travail : visualisation et configuration d'un outils en particulier, 

visualisation des données générées
● Historique : liste de l'ensemble des résultats (bon ou mauvais) générés ainsi que 

l'ensemble des traitements effectuées
● Menu 



  

Vocabulaire spécifique
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instance galaxy 
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Vocabulaire spécifique

● TOOL: outil présent dans la boite a outils d'une 
instance galaxy 

● Un DATASET est une donnée résultant de 
l’exécution d'un tool

● L'HISTORIQUE liste de l'ensemble des résultats (bon 
ou mauvais) générés ainsi que l'ensemble des 
traitements effectuée (caché) 

Analyse en coursAnalyse en attente

Analyse ok

Analyse en erreur



  

Vocabulaire spécifique

● Un Workflow est une suite d’exécution d'outils



  

Comment fonctionne Galaxy

Serveur web  
galaxy

Cluster de calcul

Exécution sur SGE

Fin d’exécutionFin d’exécutionRécupération de 
résultats

Envoi de données
Exécution d'outils



  

Liste des historiques et exécution 
des jobs

Analyse en cours

Analyse en attente

Analyse en erreur

Analyse OK



  

Bonnes pratiques

● Quota utilisateur à surveiller
● Suppression des datasets et historiques inutiles
● La suppression peut être temporaire ou 

permanente



  

Bonnes pratiques



  

Bonnes pratiques

● Renommer son historique
● Renommer les datasets
● Purger l'historique assez souvent 



  

Support

● Votre Dataset est en erreur, voici les 
informations a transmettre à sigenae-support @liste.inra.fr

– Copie du message

– Partager l'historique si besoin



  

Citer Galaxy
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Une FAQ et le lien vers « sig-learning » sont disponibles depuis la page 
d’accueil.

Vos supports sont disponibles depuis : http://sig-
learning.toulouse.inra.fr

FAQ et formation en ligne



  

Exercices
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