Master Il Biolnfo - Atelier Galaxy INRA@

Durée : 2 journées de cours / TP / TD puis 1/2 journées de travail en autonomie pour la
réalisation d’'un « mini-projet Galaxy ».

Programme :
Présentation des plateformes et des équipes
Initiation a l'interface Galaxy
Administration et wrappers Galaxy
Pipelines de traitements (bio) et développement de wrappers (info)

Autres sessions Genotoul disponibles : http://bioinfo.genotoul.fr
Votre intervenante :
Sarah Maman

Equipe Sigenae
Ingénieur d'études en bioinformatique


http://bioinfo.genotoul.fr/
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Présentation des
plateformes et des
equipes



Plateforme Biolnfo Genotoul - Historique

GIS Genotoul

Créé en 2000
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PF Genotoul est I'une des 13 plateformes bioinformatiques IBISA.

Depuis 2008, Biolnfo Genotoul travaille en collaboration avec la plateforme génomique pour
traiter d'énormes volumes de données générés par la nouvelle génération de séquenceurs.

Les fichiers FASTQ produits sont mis a disposition des biologistes via NGé.

i) | ng6.toulouse.inra.fr

Contact us

C A, Rechercher

NGB V2.0 is now available. This new version is based upon the jflow
workflow engine instead of ergatis. This version is comming with several
new features tor runs administrators

NG6 is now only available in english

New user management system. 3 rights levels: administrator (in charge
to run workflows), manager (in charge to manage project access) and
member (browsing projects/runs/analyses)

User login Keep up with NEWS
Enter your usemame and password here in ine AT 213
order to log in on the website:
Login
November 27 2012
September 14 2012
Username: sigenae
Password: sccscee Seplembrer 2012

August 7 2012
June 4 2012

Login
November 23 2011

August 2nd 2011

Publication of NG6 in BMC Genomics:

NG6 is available in french and in english

Fix a bug in the generation of cigarline graphs produced by the
AlignmentStats analysis.

Since the 3rd of october 2011 the HiSeq quality enceding is in Sanger
format, no lenger in illumina format.

New functionalities are available to browse your projects/runs/analyses.
A hierarchical display is now available for analysis. For project
administrators new funclionalities are also available.




Plateforme Biolnfo Genotoul - Services |NRA@
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Acces a de tres hautes performances de calcul : le cluster Genotoul.
Nécessiter de créer un compte pour accéder a ce cluster de calcul.
Utilisation de comptes spécifiques de formation lors de cette semaine.

Si besoin:

- Pour les mini-projets : penser a demander une prolongation de compte.
- Pour les stages : ouvrir un compte avec votre adresse académique (pas de mail perso).

Un fois loggé, vous avez acces:

* Nombreuses banques de données biologiques geno
* Nombreux scripts et outils bioinformatiques. toul
* Acces a des sessions de formations ” -

* Services publics :
- Hébergement de sites web
- Hébergement de machines virtuelles (VM).
- Expertises et support scientifique (biologie / bioinformatique).



L'équipe de la plateforme Biolnfo Genotoul et I’équipe Sigenae

The team

Gaelle Lefort

Christine Gaspin

DR MRA / Scientific animation

433 (05 6128 52 82

tistine. gaspinfataulou

Céline Nairot

IE MRA/ Development and data analvsis

+33(0E 612857 24

line.noirofatoulouse. inra.fr

Didier Laborie

E MNRA/ System administrator

+33(0F 6128 54 27

didier|aborie(atitoulouse.inra.fr

Warie-Stéphane Totard
IE IRA / System administraror

+33(05 61285276

marie-stephane. ratard{attoulouse.inrafr

|E Biostat - Nov 2015 - Maj 2016

Financement Genotoul pour PF Biostat'PF Bieinfo

Gaelle.Leforiatitoulouse.inra.fr

Alexandre Heurteau

|E BioinfaiBiostat - Mars 2016 - Aoiit 2016

Financement GenEndurance

alexandre heurte aufatitoulouse.inra.fr
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Christaphe Klopp
IR MRA / Technical animation

+33 (05 6128 50 36

chiistaphe Happ(atieulouse.inra.fr

Claire Hoede

R MRA / Development and data analvsis

+32 (0F 61285305

claire.h e atjtoulous

Jéréme Mariens

IE MRA / Development and data analvsis

+33 (05 6128 57 25

mariette| atftoulouse.inra.fr

jerar

Frédéric Escudié

[E France Génomique / Development and data analvsis

+33 (0F 6128 55 48

frederic. escudie(atitoulouse.inra.fr

Régis Ongaro

[E France G
+32 (0 612857 45

Regis.Ongaro(atitoulause inra.fr

mique # Development and data analvsis

Christophe Klopp

T COORDINATC

Cedric Cabau

Cervin Guyomar

SIGENAE TEAM

MNRAE GA. PHASE, MATHNUM 54

Mathieu Charles

Sarah Maman

INRAZ

la science pour la vie, I'humain, la terre

Maria Bernard

Patrice Dehais
SYSADMIN AND EE.
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Sigenae : Data et tools INRAZ

DEVELOPMENT PROJECT

ALL TOOLS DATABASES WORKFLOWS
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<« > C 8 vm-galaxy-prod.toulouse.inra.fr/galaxy/

Tools A

[ search tools (<)}

MANAGE YOUR DATA FILES
Get Data.

Download Data

Jobs statistics

FILES MANIPULATION
Text Manipulation

Filter and Sort

Join, Subtract and Group
GFF

BED Tools

Convert Formats

Feich Sequences
Statistics
GraphiDisplay Data

SEQUENCES MANIPULATION
FASTA manipulation

FastQC: fastq/samibam
lllumina fastq

Generic FASTQ manipulation
FASTX-Toolkit for FASTQ data

SAMIBAM MANIPULATION : PICARD
(BETA)

Conversion

QCiMetrics for samibam
BAMISAM Cleaning

SAMIBAM manipulation: SAMtools
Sequences Queries

VCF Tools

SGS MAPPING

BLAST

BWA - Bowtie

Indel Analysis

Variant calling

SNP annotation
RNAseq Alignement
RNAseq Raw Expression
RMAsan
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How to cite Galaxy workbench ?

ending on the help provided you cai

collaboration, you can directly quote the person who partici

Ready to use Workflows

« 1/ FROGS - Find, Rapidly, Otus with Galaxy
Solution
» 2/ Tax4Fun workflow
« 3/ Function Table for Tax4Fun matrix workflow

- U

Galaxy News

How to use datasets collections ?

+ 2/ How to upload several files in Galaxy ?
+ 3/ New tools : Tax4Fun (manual), VIP

(manual), Salmon, multiQC.

« 4/ Tools availables for virologie analyses

« 5/ Virology tools

« 6/ How to use Function Table tool ?

= 7/ How to export and import your histories ?

platform and Sigenae group, using in their publicaf
oup for providing help and/or computing and/

s in acknowledgements, references or both
amples

"We are g

to Galaxy

Tolosal

Referen
IGENAE [http:/inww enae.org/]

I

E-learning

https:/finra.classilio.com/Login

2 e-learning availables : Galaxy initiation and

Quality sequences analysis

Training ressources : Biolnfo Genotoul /

Sigenae

History

| search datasets

TESTIS-PIG
7 shown, 110 deleted

78.98 GB & % »

109: iworkirobic/Reads ext @, 4 x

emes 2020/TESTIS/Pig/lER

R3418012 2.fastq.gz

6; ERR3418012 1.fastq.0z @ & x

5:ERR3417952 2.fastq.02 @ 4 x

4:ERR3417952 1.fastq.02 @ 4 x

3:ERR3417904 2.faslq, gz @ & x

2:ERR3417904 1.fastq.0z @ & x

1: Upload WA

] >
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Merci pour votre écoute

Remerciements

OCCITANIE

Pyrénées-Méditerranée

Fonds Européen
de Développement Regional
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