Un nouvel outil pour uploader un nombre important de fichiers dans Galaxy en un seul clic !

Le nouvel outil « Upload several files from Genotoul without impact too much your Galaxy quota »
vous permet d'uploader un nombre important de fichiers dans Galaxy :

* Sans trop consommer votre quota,
* Sans préciser le chemin d'acces a chaque fichier,

* En ne donnant que le chemin d'accés a un répertoire qui contient I'ensemble des fichiers a charger

dans Galaxy.

Voici comment utiliser cet outil :

Site distant : | fwork/smaman/TEST
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Mom de fichier ~

Test_2_illumina_1.fq
Test_2_illumina_2.fq
Test_4_illumina_1.fg
Test_4_illumina_2.fq

Test_5_illumina_1.fg

1- Avec FileZilla ou WinSCP, préparer votre répertoire TEST/ contenant 1'ensemble de vos fichiers.

Modification des attributs du fichier

Sélectionnez les nouveaux attributs pour le
dossier "TEST".

Permissions du propriétaire

+ Lire ! Ecrire | Exécuter

Permissions de groupe

Lire Ecrire | Exécuter

Permissions publiques

Lire Ecrire | Exécuter

Le répertoire TEST/ doit avoir ses permissions
publiques en « exécutables ».

2 — L'outil est disponible a gauche de votre interface Galaxy, menu « Tools » :

Lpload several files from Genaotoul

without impact too much your
Galaxy guota

3 — Renseigner le chemin d'acces a votre répertoire TEST/, puis exécuter 1'outil :

Upload several files from Genotoul without impact too much your Galaxy quota (Galaxy Version 1.0.1)

Path to your directory which contains several files

fworkdsmaman/TESTY

Fath must be like ; /work/USERMAME/somewhere/

4 - Galaxy crée un dataset par fichier contenu dans TEST/


http://sigenae-workbench.toulouse.inra.fr/galaxy/tool_runner?tool_id=genotoul_upload_DIR

This dataset is large and only the first megabyte is shown below,
Show all | Save

@acidovorax_citrulli_saco_1.AsM1532v1.31.dna.genome.fa_EpiFos.fasta_40000_2779690_39994-63200/1
ACGGCCAGCCCTTCGAT CTCGAACGAT T CGCCGGGCT GCACGGT GATGAT GGGAT AGT CGGGGT T CTCGGGCAGCAGT TCGAT GGCGCCCGCGGT GEGCCGCAGCCGLT TGACGGT AACT TCGT CACCCAGGCGGGCGACGAT GATCT GG
"

ccc 1€333€133331136181 311 IGGRG]I8GI IGEGI GIC] G=61 I GGI C=1GI C1] GGGGGCCCGCGG] GGCBGCG=GGCG6GEE6GCC=GGCCE GGGEGGLGCCGOEGCRG=GGGG
@Acidovorax_citrulli_aacG®_1.ASM1532v1.31.dna.genome.fa EpiFos.fasta_40000_2770690_30504-63198/1

GCGCCAAT AT GCGGGCAT CGACCGCACGGACT GGGACGCCCGGCCCT GGCCACGCCT GEAGGGGT GGCT GGCGGCGT GGGAAAGT GGGGCGET CTTCGAGCAGGT GAT GCACAAGGCCCCGGCGT GGCGCGAT GGCCAGGCCGT GCAGT A
¥

CC=GGGGAGGGEL]IGGGIGIIC1I I IG68=]6GI ) 161G GGCIIGICGI] I GGCGEGEE (€] GGE1] GLGGEGC=GCCG=G=6CC 166GC66=6C6GCGCGGEGGEG0GGEGGLGC1 GGGACG=CCG=GGCGEGC=GECGG6CEGC0
@Acidovorax_citrulli_aac00_1.ASM1532v1.31.dna.genome.fa_EpiFos.fasta_40000_2779690_39504-63196/1

GTAGCT GTTGGCATCGAGGT CACCGGCCGCCAGT GECGCGT TCGGCT GCACGT AGT CGCT GAATT CGACGAT CTGGACCT T CAGGCCGT CCTT CTCGGCCACT TT CTTGACCT GCT CGAAGAT CT GCGCAT GGGGGCCGGCGGT CACGCC
¥

1C11666GEGGGGEG] € JCIIGIGIICIICGIGE] G 1] C6I GGGEG) 1G] G CGGEAGCGEG] ICCG] GG=GCGGCGECGGACGCGAAGGGGCCCCGICEGCGGEGCG6C] GGCGEG] GGEECGGCCACGCGEGGGEACGCCACGRT
@Acidovorax_citrulli_aac00_1.ASM1532v1.31.dna.genome.fa_EpiFos.fasta_40000_2779690_39504-63194/1

CCCAGCAACGGCGCCGCGAAT CTGGGACGT CGGGGCGCT GTGCCGOGECGTTGCT GAT GCGCT GGAGGCGCGGT TCAAT CCT GTGGCGGT GEGCGGGGAGAT CACGGGCT TCT CGCGGGCT TCCAGCGGGCAT TGCT ACTTTTCCATCAA
¥

CCOGGGGGGGGCG) 1113331313163 (3161116)IG=61)€IGGIIGCCG) ) GCIGCGCGGG) 1GGGEGCCGCEG6CG1CCGCAGCCBGEGE (CCCG0=0ECG66166GG0GC606=66=G000G06GG6G6=GC66C=G3GGG
@Acidovorax_citrulli_aac@o_1.ASM1532v1.31.dna.genome.fa_EpiFos.fasta_40000_2779690_39994-63192/1

GCOCGGCECAGCOEGCGCT GCGACCECCACAGCCCGGCCAT GGAGGCGGGCAGCGOGCCAT AGCCCAGGT GGGT GGT GGGCGCGAAGCGCGECAGCCAGCGCAGGCGGCCACGCCCAGCAGCGCGACCGCGGCGECCGCGECGCCAT AC

¥
CCCGGGGAGCEGG] 1) I=1=)GIG)J]1]1G6] IGIBEGGIGEG] 1G]  11GGC] CGGGC] 1=G=GGCG] GCGI COGGGEGCG0EGC66CEGCGGEG66] CGGCG (=C61GCCGGCCaGGCG=GGGCACGEGGCEGCG0E66C66=C=G
@Acidovorax_citrulli_aac@o_1.ASM1532v1.31.dna.genome.fa_EpiFos.fasta_40000_2779690_39994-63190/1

TCCCAGACT AAT AAT CAGACCGACGAT ACGAGT GGGACCAT GGT CCCAGACT AAT AAT CAGACCGACGAT ACGAGT GGGATCGT GGT CCCAGT CTGAT T ATCAGACCGACGAT ACGAGT GGGACCGT GGT CCCAGACT AAT AAT CAGACC
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