
miRBase precursor : osa-MIR5156
Total read count : 2
osa-miR5156 read count : 0
remaining reads : 2

5'ucgugag
gcaaaa

gccugu
aaaacu

gcaaaa
aggaaca

uuaucu
cuccuc

ucuccc
c u
ag
ug
uu
a
cc
gg
ga
cu
cc
cg
ug
uc
uaag
aaaa

auuug
ccg
cg
uc
ga
ca
cg
ca
uccccgugucgauguguaucagacgcgggacgacgcgcaucggacacugcuagcgcgaguccaagucc

aaaaggagaguugcaaucgcugcugcugugcugcaaggugaaguaa
ua
aa
gcuc

ua
gc

ag
ca

guccuguagugugua'

freq.

length

1

0.75

0.5

0.25

0

osa-miR5156

ucgugaggcaaaagccuguaaaacugcaaaaaggaacauuaucucuccucucuccccuaguguuaccgggacucccgugucuaagaaaaauuugccgcgucgacacgcauccccgugucgauguguaucagacgcgggacgacgcgcaucggacacugcuagcgcgaguccaaguccaaaaggagaguugcaaucgcugcugcugugcugcaaggugaaguaauaaagcucuagcagcaguccuguaguguguagggauaaagcaugugggagagagagagcaggugagggagagaggagagagaauguccuuuuugcaguuuugcaggcuuuugccucacac -3'5'- exp

..(((((((((((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((((((((((......(((((.((((((((((((((..((......(((.(((((((((((......))))))))))))))))))))))))))...(((((..(((...)))...))))).))))...(((....)))....(((..((.(((((((((.(((.................)))..)))))))))(((((..((((...........)))).)))))....))..))))))))))))))))))))))).))))))))))))))))))))))))))))))))))))).. reads mm sample

................................................................................................................................................................................................auGgcugcugcugugcug..................................................................................................................................... 2 1 seq


